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RESUMEN 

Salmonella Typhimuirum es un bacilo gramnegativo generalmente móvil por flagelos, no 
espomlado que posee antígenos somático y flagelares serotipificables; se le relaciona con la 
salmonelosis que afecta de forma significativa a los cuyes y otras especies animales; en los cuyes 
producen cuadros clínicos, desde agudos a crónicos, con daftos en diferentes sistemas: 
respiratorios, digestivos, nerviosos, reproductivos o potencialmente septicemia y muerte, sin 
distinción de edad, sexo o raza. El presente estudio se utilizó 46 cepas obtenidas de cuyes con 
infección natural, procedentes de diferentes regiones del Perú, las cuales fueron serotipificadas 
empleando el esquema antigénico de Kauffinann-White con sueros especificas contra los 
antígenos somáticos y flagelares de fase 1 y fase 2. Se utilizó la técnica de electroforesis en gel de 
campos pulsados (PFGE) usando la enzima de restricción Xbal con ello se obtuvo el patrón de 
bandas génicas. El análisis de tipificación serológicas mostro que 44 (96 %) de 46 cepas fueron 
serotipificadas como Salmonella Typhimurium con fórmula antigénica 04,12:i: 1,2, las cuales 
fueron agmpadas en 8 Pulsotipos diferentes en base al perfil de bandas génicas encontradas, para 
luego ser agmpadas en 4 Clusters de acuerdo a su porcentaje de similitud. Los resultados 
permitieron determinar que más del 75% de las cepas estudiadas provienen de una misma clona 
(pulsotipo A y A 1 ), que podría explicar el origen del brote inicial en la región de Aquia. 
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