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RESUMEN 

Una de las especies más importantes en la acuicultura a nivel mundial es el langostino patiblanco 

(Penaeus vannamei), un crustáceo peneido de alto valor monetario y el gran volumen de 

producción anual. A pesar de esto, el brote de enfermedades infecciosas es el principal problema 

para los diferentes centros acuícolas de este recurso en todo el mundo. La necrosis 

hepatopancreática aguda (AHPND) es una enfermedad emergente que ha causado grandes 

pérdidas en la producción del langostino. En la actualidad uno de los enfoques para comprender 

mejor las infecciones dentro de un cultivo, es el estudio de la microbiota intestinal. En este 

sentido, el estudio tuvo como finalidad comparar la microbiota intestinal de postlarvas de Penaeus 

vannamei sanas e infectadas con una cepa de Vibrio parahaemolyticus con capacidad de producir 

AHPND en un sistema de cultivo cerrado en la costa norte del Perú. Para esto, se realizó una 

infección experimental, muestreándose cinco langostinos sanos y cinco enfermos para ser 

analizados. Se empleó la técnica de 16S rRNA amplicon sequencing y los metadatos obtenidos 

fueron analizados por QIIME 2, se evaluó la diversidad alfa y beta de las microbiotas intestinales 

y se exploró su composición taxonómica. Los resultados mostraron que la microbiota intestinal 

de las postlarvas infectadas con AHPND es menos diversa y diferente en su composición 

taxonómica con respecto a las postlarvas sanas. La clase Gammaproteobacteria, conformada 

principalmente por el orden Vibrionales fue predominante, mientras que, a nivel de género la 

abundancia relativa de Vibrio no fue la mayor y Pseudoalteromonas incrementó 

considerablemente.  El análisis de diversidad alfa y beta de la microbiota intestinal presento 

diferencias significativas (p<0,05) entre ambos grupos. Se concluye que la infección con Vibrio 

parahaemolyticus con capacidad de producir AHPND ocasiona una disbiosis, es decir, cambios 

significativos, en la microbiota intestinal de las postlarvas del langostino patiblanco.  

Palabras claves: Penaeus vannamei, Microbiota intestinal, AHPND, Vibrio parahaemolyticus. 

 

ABSTRACT 

One of the most important species in aquaculture worldwide is the whiteleg shrimp (Penaeus 
vannamei), a penaeid crustacean of high monetary value and the large volume of annual 
production. Despite this, the outbreak of infectious diseases is the main problem for the 
different aquaculture centers of this resource throughout the world. Acute hepatopancreatic 
necrosis disease (AHPND) is an emerging disease that has caused large losses in shrimp 
production. Currently, one of the approaches to better understand infections within a culture is 
the study of the intestinal microbiota. In this sense, the purpose of the study was to compare 
the intestinal microbiota of healthy and infected Penaeus vannamei postlarvae with an AHPND-
causing strain of Vibrio parahaemolyticus in a closed culture system on the north coast of Peru. 
For this, an experimental infection was carried out, five healthy and five diseased shrimps were 
sampled to be analyzed. A 16S rRNA amplicon sequencing approach was used, and the metadata 
obtained was analyzed by QIIME 2, the alpha and beta diversity of intestinal microbiotas was 
evaluated, and their taxonomic composition were explored. The results showed that the 
intestinal microbiota of AHPND-infected postlarvae is less diverse and different in its taxonomic 
composition from healthy postlarvae. The class Gammaproteobacteria, made up mainly of the 
Vibrionales order, was predominant, while at the genus level the relative abundance of Vibrio 
was not the highest and Pseudoalteromonas increased considerably. The analysis of alpha and 
beta diversity of the intestinal microbiota showed significant differences (p<0.05) between both 
groups. It is concluded that infection with AHPND-causing strain of Vibrio parahaemolyticus 
causes dysbiosis, i.e., major changes, in the intestinal microbiota of the white-legged shrimp 
postlarvae. 
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